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INFORMACION SUPLEMENTARIA

Seccion S1. Red de haplotipos A2

La red de haplotipos fue construida a partir de 52 individuos (Tablas Suplementarias
S2 y S3) observandose una distribucion del tipo estrella. El nodo central del haplogrupo
(Hg) A2 agrupa tan solo ocho individuos, entre ellos cinco de TDF (Nodo 1; Fig. S1). El indi-
viduo 236, cuyo ancestro materno es nacido en la regiéon Centro de Argentina, se separa
de la secuencia nodal para A2 por ganancia de 16189C, junto a un individuo de Trelew
(Grupo 1; Fig. S1) y el individuo 120, cuyo ancestro materno es nacido en Mendoza, se
agrupa por ganancia de 16129A junto a tres individuos Pehuenche y Mapuche (Grupo 2:
Fig. S1).

El segundo nodo de mayor tamario de la red de haplotipos de A2 es aquél que retine
los individuos portadores de la combinacién 16156A-16263C, que, si bien esta amplia-
mente representado en poblaciones originarias y cosmopolitas del sur de Chile y Argen-
tina, carece de miembros originarios de TDF. La mayoria de los demas linajes A2 halla-
dos en TDF tienen un origen extra-islefio, teniendo en consideracién tanto los origenes
genealodgicos informados (Tabla Suplementaria S1), como las afinidades filogeograficas
inferidas. Mientras que los individuos 089 y 372 y 251, asignados al Hg A2bf, tiene un ori-
gen compatible en las tierras bajas jujenas, Santiago del Estero y el Centro de Argentina
respectivamente, los individuos 164 y 299 -ambos de remoto origen entrerriano (Tabla
Suplementaria S1)- son concordante con la asignacion a A2aa. El individuo 233, asignado
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https://revistas.unlp.edu.ar/raab FIGURA SUPLEMENTARIA S1. Red de haplotipos A2. Nodo y grupo: haplotipos agrupados. Nodo 1:

Entidad Editora Hg A2 (N=8).Grupo 1: N=2; Grupo 2: N = 5. La categorizacién etnolégica adoptada para las poblacio-
Asociacion de Antropologia Biolégica nes usadas en este andlisis, fue la misma que se emple6 en los respectivos trabajos de donde fueron
Argentina tomadas las muestras (Tabla Suplementaria S2).
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en la regién Centro y Cuyo, respectivamente (Tabla Suplementaria S1). Los ancestros ma-

NEA y Cuyo (Tabla Suplementaria S1) y solo el individuo 433 informé un origen materno
fueguino (Tabla Suplementaria S1). Estos resultados confirman la importancia e impacto
de las migraciones desde diferentes lugares de Argentina en el poblamiento de TDF.

Seccion S2. ADN mitocondrial y origen geografico del ancestro materno

Los datos genealdgicos obtenidos de las encuestas a los participantes, permiten inter-
pretar, correlacionar y contextualizar los haplogrupos mitocondriales obtenidos a nivel
poblacional.

Respecto al componente local, solo dos participantes de Ushuaia (USH) declararon te-
ner un ancestro materno nacido en Tierra del Fuego (TDF; Tabla Suplementaria S1). Estos
individuos portan los Hg americanos A2 y C1 (Tabla Suplementaria S1). En RG, ninguno
de los participantes declaré tener un ancestro materno de origen fueguino. El 75% de
los participantes de Rio Grande (RG) que reporté Patagonia, sin incluir TDF, como region
de nacimiento del ancestro materno mds remoto, es portador de algun Hg americano,
mayormente los Hg Cy D (Tabla Suplementaria S1), linajes altamente frecuentes en las
poblaciones actuales y antiguas de Patagonia (Arencibia et al., 2019, 2022; Balentine et
al., 2022; Crespo et al., 2020; de la Fuente et al., 2015; de Saint Pierre et al., 2012; Lalueza
etal., 1997; Moraga et al., 2023; Moreno-Mayar et al., 2018; Motti et al., 2020; Nakatsuka
et al., 2020; Raghavan et al., 2015). En Ushuaia (USH), la totalidad de participantes que
declararon un origen materno patagoénico fueron asignados a Hg americanos (Tabla Su-
plementaria S8).

Asimismo, el 96,3% de RG y el 95% de los participantes de USH que declararon como
lugar de nacimiento para el ancestro materno el pais vecino de Chile, principalmente
localidades del sur (Tabla Suplementaria S1), son portadores de los Hg americanos C y
D, linajes caracteristicos de esta regidn (Flores-Alvarado et al., 2022; Gémez-Carballa et
al., 2016; Vieira-Machado et al., 2016). También se observd una elevada frecuencia de Hg
americanos en aquellos participantes cuyos ancestros maternos son nacidos en el NOA,
NEA o Cuyo (Tabla Suplementaria S8). En el NOA, la frecuencia de Hg autoctonos supera
en algunas regiones el 90% con un mayor aporte del Hg B en las provincias de Salta, Jujuy
y Catamarca, y de los Hg Cy D en el resto de las provincias del NOA (Cardoso et al., 2013;
Di Fabio Rocca et al., 2016; Dipierri et al., 1998; Garcia et al., 2018; Garita-Onandia et al.,
2021; Motti et al., 2013; Pauro et al., 2013). En el NEA, se ha reportado una frecuencia de
Hg autéctonos en un rango del 47% al 68,6% en la provincia de Misiones (Badano et al.,
2018; Bobillo et al., 2010), del 85% en Formosa y del 89,4% en Corrientes (Rodriguez Gol-
pe etal., 2022). En Cuyo, la frecuencia de Hg de este origen también es elevada, alcanzado
una frecuencia del 75% en Mendoza y del 83,2% en San Juan (Motti et al., 2013).

La prevalencia de Hg americanos disminuye en los participantes, de ambas localida-
des, cuyos ancestros maternos son nacidos en las provincias del Centro de Argentina y
Europa/Asia (Tabla Suplementaria S8). En la regién Centro se ha reportado una mayor
contribucién de Hg maternos de origen euroasiatico (Bobillo et al., 2010; Castagnola et al.,
2019) debido a que los contingentes de migrantes europeos que arribaron a Argentina
desde mediados del siglo XIX y mas alld de mediados del siglo XX, tuvieron una distri-
bucién geografica fuertemente sesgada hacia las provincias del centro en detrimento
del resto del pais (Devoto, 2004). Respecto a los participantes que informaron un origen
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nes geograficos para el ancestro materno. El participante portador de la variante L2d +
16129A declaré el NEA como origen geografico materno, mientras que los tres individuos
asignados al Hg L3 declararon como lugar de nacimiento del ancestro materno provincias
de las regiones de Cuyo y Centro (Tabla Suplementaria S1). Los tres individuos asignados
al Hg L2 informaron como origen materno Salvador de Bahia, localidad ubicada en uno
de los estados de Brasil que recibié la mayor afluencia de esclavos provenientes desde
Africa occidental (Iudica, 2017), Sudéafrica y Mercedes (Buenos Aires) (Tabla Suplementa-
ria S1).

Hg de este mismo origen (Tabla Suplementaria S8).
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FIGURA SUPLEMENTARIA S2. Genealogia materna y lugar de nacimiento de los participantes de
RG (Rio Grande) y USH (Ushuaia). Valores expresados en porcentaje (%). Para mayores detalles de las
provincias consideradas para las regiones de Argentina ver Figura 1. NOA (noroeste argentino), NEA
(noreste argentino). Chile: localidades de la regién de Araucania, de la Isla de Chiloé, de la regién de
los lagos, region de Magallanes, 6ta regién y Chile sin especificar. Sudameérica: Pert, Colombia, Brasil,
Bolivia y Paraguay. Europa/Asia: Espafa, Italia, Rusia, Turquia, Alemania, Croacia, Libano, otros paises
arabes. Sudafrica: Cabo Verde. SD: sin dato.
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